一、商务要求(商务要求均为实质性响应条款，不允许负偏离)
（一）交货时间、地点和方式
1.交货时间： 合同签订之日3个月内全部交货并安装调试完毕 。
2.交货地点： 甲方指定地点 。
3.交货方式：按需方要求发运到指定地点。
（二）经济要求

1.质量保证期：自交货验收完毕之日算起，所有产品质保≥36个月。保修期内开机率不低于95%（按365日/年计算，含节假日)，未达到要求的开机率天数，按双倍天数顺延保修期。报价供应商对提供的物资在质保期内，因产品质量而导致的缺陷，应当免费提供包修、包换、包退服务，因此导致的损失采购单位有权向成交供应商追偿。超出质保期后，报价供应商应当提供上门维修服务，仅收取成本费。
2.报价供应商应当承诺履行紧急医学行动保密义务并提供应急支援保障服务。
3.报价供应商应当承诺提供该物资的技术培训、技术支持和维修巡检服务，服务内容包括，并在报价文件中提供相应书面方案。根据项目情况，提供产品建档计划等。
4.日常维护及服务标准：保修期内按维修手册要求提供定期维护保养服务。
（三）知识产权和保密要求
投标供应商应当保证采购单位在使用该物资或其任何一部分时，不受第三方侵权指控。同时，投标供应商不得向第三方泄露采购机构提供的技术文件等材料。
基于项目合同履行形成的知识产权和其他权益，其权属归采购单位所有，法律另有规定的除外。
（四）物资编目编码、打码贴签要求

本项目对物资的编目编码、打码贴签要求，投标供应商应当予以明确响应，相关费用包含在报价中。
（五）付款及结算方式

本物资到货验收合格后付95%货款，完成质保后付5%货款。
（六）产品包装和运输要求

有关运输、装卸、安装、保险等相关的费用均由乙方承担，费用已包含在合同价中。验收合格前发生的一切风险和费用均由乙方承担。

（七）备品备件要求
1.报价供应商应当提供物资生命周期内所需零备件和消耗品清单，并明确供应周期和价格等优惠条件。
2.报价供应商应当承诺，对售后服务需求提供响应，到达现场时间≤0.5个工作日（京内）或≤3个工作日（京外）。维修3个工作日仍未排除故障、恢复正常运转的，由报价供应商提供同类型备品、备件等。

（八）售后服务
	序号
	需求名称
	技术参数和需求内容

	1
	原厂保修年限
	≥3年，保修期内开机率不低于95%（按365日/年计算，含节假日)，未达到要求的开机率天数，按双倍天数顺延保修期。

	2
	零配件支持
	提供消耗性配件（年平均更换大于1次的配件）和高值配件（价格大于设备成交价5%以上）的报价清单，且高值配件报价之和不得高于设备成交价的110%，不在上述要求配件清单内的消耗性配件和高值配件视为免费提供

	3
	零配件保证供应时长
	≥10年

	4
	到位维修响应
	维修到达现场时间≤0.5个工作日（京内）
维修到达现场时间≤3个工作日（京外）

	5
	保修期外维修费用
	提供免费保修期外的年度整机保修费用价格，提供维修工时费计算方法及价格

	6
	技术支持和服务网点
	提供全国主要城市售后服务网点及售后人员数量

	7
	升级与软件维护
	保修期内免费升级和软件维护；保修期外，原软件维护仅收工时费

	8
	专用工具、资料及其它
	提供设备配套的维修专用工具，资料（操作手册、维修手册等）

	9
	培训
	提供使用培训和工程师原厂培训


二、技术要求
	项目名称
	生物信息分析专用服务器
	单价
（万元）
	120
	数量（项）
	1
	预算总金额
（万元）
	120

	需求类别
	序号
	需求名称
	技术参数和需求内容
	备注

	符合性要求（*号指标或其他必须响应条款）
	*1
	基本要求
	可进行二代三代测序数据分析和拆分，支持全基因组、全外显子组、宏基因组、病毒基因组等数据分析，可自定义配置分析流程。
	不可量化

	
	*2
	配置要求
	生物信息分析一体机1套
	不可量化

	
	*3
	配套耗材（试剂）要求
	 √无配套一次性耗材（试剂）
□有配套一次性耗材（试剂）（□开放 □封闭）
	不可量化

	
	4
	其他符合性条款
	无
	

	资格性要求（指对产品或企业投标资格的要求）
	1
	产品资格
	无
	

	
	2
	企业资格
	无
	

	
	3
	其他资格性条款
	无
	

	技术性要求
	1
	技术力量
	无
	

	
	2
	性能指标
	
	

	
	*2.1
	硬件需求
	服务器系统配置：高性能12核CPU数量≥2个；内存≥256GB；具备480GB系统盘≥2个，18TB SATA硬盘≥2个，3.84TB SSD≥2个；SFP+模块≥2个。支持数据双备份
	不可量化（服务器为国产品牌）

	
	2.2
	软件需求
	
	

	
	*2.2.1
	一级数据拆分
	提供具有高通量生物样本标志物识别系统下机数据拆分功能并生成FastQ格式数据的软件。（有厂家授权并提供技术支持）
	不可量化

	
	*2.2.2
	二级数据处理
	能够对原始测序二代（例如illumina、BGI-seq、Element）和三代（例如nanopore和Pacbio）测序数据进行二级分析。
	不可量化

	
	2.2.3
	操作界面
	可视化操作界面直观展示分析流程和数据管理。从下机数据到报告可自动生成，数据导出与出具报告操作便捷，无需掌握专业IT和生信知识。（提供操作界面截图）
	不可量化

	
	2.2.4
	数据展示
	可定制视窗展示需要数据内容，数据内容应包含完善的基因组信息，如染色体、参考基因组、基因、密码子、转录本、质量值、等位基因、变异信息和生物医药数据库信息。
	不可量化

	
	2.2.5
	输入文件格式
	支持多种文件格式作为输入文件，如BAM文件、多个VCF文件或单个VCF文件的分析。
	不可量化

	
	*2.2.6
	基因组分析应用
	具有自主知识产权（软件著作权）的软件可实现基因组项目（包括WES/WGS/WGRS）多样本测序数据的自动化分析，分析流程包含测序数据、质控、预处理、序列比对、冗余降噪、SNP、InDel、SNV、SV、CNV变异检测、变异注释、突变基因的功能注释、可视化处理、生成结果文件。
	不可量化

	
	2.2.7
	基因组注释解读
	软件具有基因组可视化功能，包括展示变异注释信息、分类、质控、筛选、覆盖度等功能，可根据用户需求进行自定义解读。
	不可量化

	
	2.2.8
	转录组分析
	既可单独对RNA的宏转录组测序数据进行分析，也可单独对DNA的宏基因组测序数据进行分析，还能同时对样本的RNA宏转录组以及DNA宏基因组测序数据进行分析
	不可量化

	
	2.2.9
	变异分类
	使用以自适应方式按真假变异确定的随机森林法对变异分类。
	不可量化

	
	2.2.10
	检测模型
	使用 16 基因型变异检测模型，模型包含 A,C,G,T 和InDel 等位基因
	不可量化

	
	•2.2.11
	数据库类型
	要求包括大于 20 种常用生物医药数据库，生物医药数据库总大小超过 100GB。
	可量化

	
	*2.2.12
	数据库条目信息
	数据库应包含≥4000个本体条目、≥3000个参考序列、≥1000个SNP、涵盖≥9000条染色体、≥2万个质粒、≥1000个全基因组重测序（WGS）组装数据、≥2万个等位基因。微生物数据库涵盖≥8600种病毒数据、≥1500种真菌数据、≥12000种细菌数据、≥500种古生菌数据、≥5种寄生虫数据
	可量化

	
	2.2.13
	操作系统及通量
	无需安装在客户端计算机，可处理≥100G级数据，支持适用于Linux 平台的生信分析软件。
	不可量化

	说明：1.加注“*”号的技术指标为关键指标，≥1项未达到招标文件要求，即做废标处理
      2.加注“·”号的技术指标为重要指标
      3.加注“*”、“·”号的技术指标均需投标企业提供证明材料


